
 

GRUPO DE INVESTIGACIÓN EN 
EVOLUCIÓN SISTEMÁTICA Y 

ECOLOGÍA MOLECULAR  



HISTORIA	

El	 grupo	 de	 inves/gación	 de	 Evolución,	 sistemá/ca	 y	
ecología	 molecular	 fue	 creado	 con	 el	 propósito	
adelantar	 inves/gación	 cien:fica	 en	 el	 área	 de	
sistemá/ca	molecular,	evolución	molecular	y	gené/ca.	
Para	ello	 se	ha	enfocado	en	5	 líneas	de	 inves/gación:	
evolución	 molecular,	 ecología	 y	 gené/ca	 molecular,	
sistemá/ca	molecular,	 bioinformá/ca	 y	 epidemiologia	
molecular	-	medicina	tropical.	
	



INTEGRANTES Y CATEGORIZACIÓN 

	INTEGRANTES		
ÚLTIMA	TITULACIÓN	

VINCULACIÓN	
(2015-II)	 TIPO	(693-2014)	

Larry	Jimenez	 Doctorado	 Planta	 Inves/gador	Junior	(IJ)	

Juan	Carlos	Narváez	Barandica	 Maestría	 Planta	 Inves/gador	Asociado	(I)	

Lyda	Raquel	Castro	Garcia	 Doctorado	 Planta	 Inves/gador	Asociado	(I)	

Natalia	Villamizar	 Doctorado	 Planta	 Inves/gador	Junior	(IJ)	

Vivian	TaRana	Villalba	Vizcaíno	 Doctorado	 Planta	 Sin	categoría	

Adriana	Milena	Santodomingo	
Santodomingo	

Jóven	Inves/gador	 Egresado	 Sin	categoría	

Donald	James	Colgan	 Doctorado	 Externo	 Inves/gador	Junior	(IJ)	
Edison	Rafael	Lea	Charris	 Jóven	inves/gador	 Egresado	 Sin	categoría	

Juan	Esteban	Uribe	Arboleda	 Doctorado	 Egresado	 Sin	categoría	

Simona	Gabrielli	 Doctorado	 Externo	 Inves/gador	Junior	(IJ)	

Clasificación	A1	

+	3	estudiantes	de	pregrado,	1	estudiante	de	Maestria	y	semilleros	de	inves/gación	



LÍNEAS DE INVESTIGACIÓN DEL GRUPO 

	

Evolución	molecular		
La	evolución	molecular	estudia	la	evolución	a	escala	de	DNA,	RNA	y	proteínas.	En	nuestro	grupo	estamos	interesados	en	estudiar,	de	una	
forma	 compara/va	 entre	 organismos,	 los	 procesos	 que	 causan	 las	 reorganizaciones	 génicas	 y	 el	 aumento	 de	 tasas	 de	 sus/tución	
nucleo/dica,	entre	otros.	La	línea	ha	logrado	grandes	avances	en	el	estudio	de	la	evolución	del	genoma	mitocondrial	en	gasteropodos	y	
otros	invertebrados.		
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LÍNEAS DE INVESTIGACIÓN DEL GRUPO 

SistemáRca	molecular		
La	sistemá/ca	molecular	u/liza	el	DNA	como	una	herramienta	para	inferir	filogenias.	Estas	filogenias	nos	dan	información	sobre	la	
evolución	y	la	historia	de	las	especies	o	de	una	biología	en	par/cular	dentro	de	un	grupo.	Hemos	realizado	trabajos	de	sistema/ca	
molecular	en	diferentes	grupos	u/lizando	genes	mitocondriales	y	nucleares	y	u/lizando	genomas	mitocondriales	completos.	
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BP and 100% BPP in the ML and BI analyses, respectively)
due to the inclusion of Terebridae (Fig. 2).

Phylogenetic relationships within Caenogastropoda were
also analyzed based on complete mt genome nucleotide
sequence data (allnuc data set). Neogastropoda were not
recovered as a monophyletic group due to the inclusion of
the tonnoidean Cymatium parthenopeum, which was
placed as sister group of Cancellariidae in both, ML (-lnL
= 125810.87) and BI (-lnL = 124904.38) analyses (Fig. 3).
However, this result was only strongly supported by BI
when third codon positions of all protein coding genes
were removed from the analysis (not shown). Both, ML

and BI analyses based on the allnuc data set recovered
Connoidea as a monophyletic group but without strong
statistical support. In contrast, both ML and BI analyses
rejected the monophyly of Muricoidea because Volutidae
failed to group together with Muricidae (Fig. 3). This
result only received strong bootstrap support when third
codon positions of all protein coding genes were removed
from the analysis (not shown). Phylogenetic relationships
among superfamilies were largely unresolved in the
reconstructed tree based on the allnuc data set (Fig. 3).

Phylogenetic relationships within GastropodaFigure 3
Phylogenetic relationships within Gastropoda. ML phylogram based on the nucleotide sequences of the rRNA, tRNA 
and protein-coding genes of all available complete mt genomes of neogastropods, and one Vetigastropoda (Haliotis rubra), cho-
sen as outgroup (allnuc data set). Species whose complete mt genome was sequenced in this study are presented in bold. 
Numbers in the nodes correspond to ML bootstrap proportions (above branches) and BI posterior probabilities (below 
branches). Only values above 70% are depicted. The inset shows a ML topology based on fragments of mt and nuclear data 
(adapted from Fig. Two of Colgan et al., 2007). Letters A-K label nodes used in the analysis of phylogenetic performance.
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LÍNEAS DE INVESTIGACIÓN DEL GRUPO 

SistemáRca	molecular		
La	sistemá/ca	molecular	u/liza	el	DNA	como	una	herramienta	para	 iden/ficación	de	especies.	Hemos	desarrollado	codigos	de	
barra	gene/cos	para	iden/ficación	de	diferentes	grupos.	



LÍNEAS DE INVESTIGACIÓN DEL GRUPO 

Ecología	y	GenéRca	molecular	
Hemos	 trabajado	 con	 organismos	 marinos	 en	 la	 determinación	
de	 la	diversidad	gené/ca	entre	poblaciones	 y	en	determinar	 las	
consecuencias	 de	 una	 baja	 diversidad	 gené/ca	 para	 la	
conservación	de	estas	especies.	
	



LÍNEAS DE INVESTIGACIÓN DEL GRUPO 

	

Epidemiologia	Molecular	/	Medicina	Tropical	
Su	obje/vo	es	u/lizar	la	biología	molecular	como	una	herramienta	que	permite	mejorar	la	comprensión	de	la	epidemiología	de	
una	 enfermedad.	 Se	 ha	 contribuido	 con	 el	 conocimiento	 sobre	 los	 vectores	 el	 cual	 es	 crucial	 en	 el	 establecimiento	 de	 la	
distribución	 geográfica	 de	 la	 enfermedad,	 sus	 pautas	 de	 transmisión	 local	 y	 las	 principales	 caracterís/cas	 epidemiológicas.	 La	
epidemiología	molecular	lleva	a	cabo	estudios	descrip/vos	y	analí/cos	para	evaluar	los	genes	y	su	interacción	con	el	ambiente,	
con	la	e/ología	de	la	enfermedad	y	para	mostrar	cuales	son	los	factores	de	riesgo	específico.	
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TRABAJOS	DE	PREGRADO	REALIZADOS	

TRABAJOS	DE	GRADO 


NIVEL 
 ESTADO 
 No. 

PREGRADO 
 CULMINADO 
 11

MAESTRÍA
 CULMINADO 
 3


DOCTORADO 
 CULMINADO 
 1


TOTAL 
 15




PROGRAMAS DE POSGRADO QUE SOPORTA 
EL GRUPO 

GIESEMOL	

	DOCTORADO	EN	
CIENCIAS	DEL	

MAR	

MAESTRIA	EN	
ACUCULTURA	
Y	ECOLOGÍA	
TROPICAL	

MAESTRIA	EN	
CIENCIAS	

AMBIENTALES	

DOCTORADO	EN	
MEDICINA	
TROPICAL	



PROYECTOS DESARROLLADOS POR EL GRUPO   
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PROYECTOS EJECUTADOS O EN EJECUCION ULTIMOS 
5 AÑOS 

	
	

•  Evolu/onary	posi/on	of	the	Neri/morpha	based	on	the	mitochondrial	genomes	of	
Nerita	versicolor	and	Neri/na	punctulata		

					Fuente	de	Financiación:	COLCIENCIAS	2010-2013	
					Otras	ins/tuciones	par/cipantes:	Australian	Museum	
	
	
	

	
	
	
	

ARTICULOS	PUBLICADOS	 FORMACION	DE	ESTUDIANTES	

3	en	revistas		A1,	1	en	revista	A2,	1	en	
revista	C	
	
Castro	L.R.,	D.	Colgan.2010.	Molecular	Phylogene/cs	and	
Evolu/on	57:	918-923	
Uribe	J.E.,	Castro,	L.R.2011.		Intropica.	6:45-49	
Arquez		M.,	J.	Uribe,		Castro,	L.R.	2012.	Acta	Biológica	Colombiana		
17	(2):395-408	
Quintero-Galvis,	J.,	Castro,	L.R.	2013.	Acta	Biológica	Colombiana.	
18	(2):	307-318	
Arquez,	M.,	Colgan,	D.,	Castro,	L.R.	2014.	Marine	Genomics	15	
(1):	45	–	54	

	

1	estudiante	de	Maestria	
2	estudiante	de	Pregrado	



	
	

•  Iden/ficación	molecular	de	Calliphoridos	de	importancia	forense	en	Colombia	
					Fuente	de	Financiación:	UNIMAGDALENA	2012-2014	
					Otras	ins/tuciones	par/cipantes:	Universidad	de	An/oquia	
	
	
	 ARTICULOS	PUBLICADOS	 FORMACION	DE	ESTUDIANTES	

2	en	revistas		A1	
	
Solano,	J.,	Wolff	M.,	Castro		L.R.	2013.	Revista	Colombiana	de	
Entomologia	39	(2):	281-290	
Lea,	E.,	Wolff,	M.,	Castro	L.R.	2016.	Acta	Biológica	Colombiana.	21	
(3):	543-553	

	

2	estudiante	de	Pregrado	

PROYECTOS EJECUTADOS O EN EJECUCION ULTIMOS 
5 AÑOS 



	
	

•  Programa	de	Gené/ca	de	la	Conservación	para	el	Bocachico	Prochilodus	magdalenae	
en	la	cuenca	media	y	baja	del	río	magdalena		

					Fuente	de	Financiacion:	ECOPETROL	2011	-2013	
					Otras	ins/tuciones	par/cipantes:	Universidad	de	An/oquia	
	
	
	

ARTICULOS	PUBLICADOS	 FORMACION	DE	ESTUDIANTES	

2	en	revistas		A1	
	
Aguirre	J.,	Narvaez,	J.,	Castro	L.R.	2013	Aqua/c	conserva/on	
23:594-605	
Orozco,	G,	Narvaez,	JC.	2014.	Gene/cs	and	Molecular	Biology	
37(1):	37-45	

	

1	estudiante	de	Maestria	
2	estudiante	de	Pregrado	

PROYECTOS EJECUTADOS O EN EJECUCION ULTIMOS 
5 AÑOS 



	
	

•  Molecular	detec/on	of	/ck	pathogens	in	Italy	
						Fuente	de	Financiación:	EULALINKS	2013-2014	
						Otras	ins/tuciones	par/cipantes:	Universidad	Sapienza	di	Roma	
	
	
	 ARTICULOS	PUBLICADOS	 FORMACION	DE	ESTUDIANTES	

1	en	revista		A2	
	
Castro,	L.R.	Gabrielli,	S.,	Cancrini,	G.	2015	Journal	of	Experimental	
acarology	66(3):	443-452.	

	

1	Postdoctorado	

PROYECTOS EJECUTADOS O EN EJECUCION ULTIMOS 
5 AÑOS 



	
	

•  Dinamica	de	transmisión	de	Giardia	intes3nalis:	potencial	zoono/co	y	papel	de	los	
animales	domés/cos.	

					Fuente	de	Financiación:	UNIMAGDALENA	2013-2015	
					Otras	ins/tuciones	par/cipantes:	Ins/tuto	de	Salud	Pública,	Roma	
	
	
		

ARTICULOS	PUBLICADOS	 FORMACION	DE	ESTUDIANTES	

1	en	revista		A1,	1	en	revista	C,	2	en	
preparación	
	
Villalba.	2012.	Intropica.	7:91-96	
Van	Lith,	Soba,	Villalba,	Caccio.	2015.	Veterinay	Parasitology	

	

1	estudiante	de	Doctorado	
1	estudiante	de	Pregrado	

PROYECTOS EJECUTADOS O EN EJECUCION ULTIMOS 
5 AÑOS 



	
	

•  Genomic	insights	and	biological	transi/ons	in	gastropods	/	mitochondrial	genomics	
invertebrates	

					Otras	ins/tuciones	par/cipantes:	Australian	Museum,	Museo	de	Ciencias	Naturales	
					Madrid	
	
	 ARTICULOS	PUBLICADOS	 FORMACION	DE	ESTUDIANTES	

6	en	revista		A1,	2	en	revistas	A2	
	
Uribe,	Colgan,	Castro,	Kano,	Zardoya.2016	Molecular	
phylogene/cs	and	Evolu/on	104:	21-31.	
Gonzalez-Cueto,	J.,	Escarraga-Fajardo,	M.,	Lagos,	A.M.,	Quiroga,	
S.,	Castro,	L.R.	2015Marine	Genomics	20:	33-37.		
	

1	estudiante	de	Doctorado	
1	estudiante	de	Pregrado	

PROYECTOS EJECUTADOS O EN EJECUCION ULTIMOS 
5 AÑOS 



	
	

•  Filogenia	y	taxonomía	de	los	Passalidae	(Coleoptera:	Scarabaeoidea)	del	Nuevo	
Mundo	

	
	

ARTICULOS	PUBLICADOS	

1	en	revista		A1,	2	en	revista	A2	
	
Jiménez-Ferbans	L,	Reyes-Cas/llo	&	Fonseca.	2016..	Neotrop	Entomol.	45:288–
290.	
Reyes-Cas/llo	&	Jiménez-Ferbans.	2016..	Revista	Brasileira	de	Entomologia	60:	
211-213.	
Jiménez-Ferbans,	L.,	Reyes-Cas/llo,	P.,	Schuster,	J.	C.	&	Upegui-	Vélez,	C.	
2016Acta	Zoológica	Mexicana	(n.	s.),	32(2):	168-173.	
	

PROYECTOS EJECUTADOS O EN EJECUCION ULTIMOS 
5 AÑOS 



	
	

•  Evolución	y	detección	de	patógenos	transmi/dos	por	garrapatas	en	Santa	Marta.	
					Fuente	de	Financiación:	UNIMAGDALENA	2016-2018	
					Otras	ins/tuciones	par/cipantes:	Universidad	Sapienza	di	Roma,	Fundación	Salud	
					para	el	Trópico,	Parques	Nacionales	
	
	

•  Filogeografia	comparada	de	especies	de	amplia	y	baja	disperción	en	el	Caribe	
Colombiano	

					Fuente	de	Financiacion:	UNIMAGDALENA	2016-2018	
					Otras	ins/tuciones	par/cipantes:	Universidad	Nacional,	Invemar,	Parques	Nacionales	
	
	

PROYECTOS EJECUTADOS O EN EJECUCION ULTIMOS 
5 AÑOS 



ARTÍCULOS PUBLICADOS EN REVISTAS NACIONALES 
E INTERNACIONALES 
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CONVENIOS Y COLABORACIONES CIENTÍFICAS 

GIESEMOL	

	MUSEO	DE	
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